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FORORD

Lantméstare-kandidatprogrammet &r en tre-arig universitetsutbildning vilken
omfattar 180 hogskolepodng (hp). En av de obligatoriska delarna i denna ar att
genomfOra ett eget arbete som ska presenteras med en skriftlig rapport och ett
seminarium. Detta arbete som utférs under andra aret kan t.ex. ha formen av ett
mindre f{orsok som utvidrderas eller en sammanstillning av litteratur vilken
analyseras. Arbetsinsatsen ska motsvara minst sex-sju veckors heltidsstudier (10

hp).

Jag ar intresserad av dmnet mjolkkor pd beséttningsniva. Avel dr nagot jag jobbat med
genom att seminera mjolkkor under ett antal ar innan mina studier pad Alnarp. Jag tycker
att det dr kul och en viktig del for att kunna utveckla djurvélfirden och for att fa ett
l6nsamt mjolkforetag.

Ett varmt tack riktas till Hans Stalhammar, Viking Genetics, Vixa Sverige och de tva
gardar som har bidragit med djur till min undersokning, kunskap och coachning under
hela min skrivtid samt ett varmt tack till min handledare Madeleine Magnusson, SLU for
all hjalp.

Universitetslektor Anders Henrik Herlin har varit examinator.

Alnarp maj 2017

Anna Gunnarsson
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SAMMANFATTNING

Avelsarbetet som genomfors av Viking Genetics ir ett samarbete mellan de nordiska
landerna Finland, Danmark och Sverige. Det dr i detta samarbete, nordisk avelsvirdering
— NAYV, som avelsmal tas fram och revideras. I juni 2016 fanns det 330 800 mjolkkor
registrerade 1 Sverige, av dessa var cirka 82% anknutna till kokontrollen. Det ar fran
kokontrollen som avelsarbetet hdmtas mycket av sin information. Det &r genom
kokontrollen som all inrapportering sker, Sverige har ett utav virldens mest omfattande
informationskallor till forskning inom avel. I avelsarbetet rdknar man pa ekonomin for
viktiga faktorer som exempelvis avkastning, fruktsamhet och juverhélsa, egenskaperna
far ett ekonomiskt virde som végs samman och bildar ett totalindex — NTM (Nordic
Total Merit). Syftet med NTM ér att skapa en 16nsam mjolk och kottproduktion. Sedan
2007 har genomiska tester anvints ute pd girdarna for att fa ett sékrare genetiskt
avelsvirde pd djuren och for att med storre sdkerhet kunna berékna forutsdgelsen for
framtida prestationer.

Hypotesen var att for djuren som testas genomiskt skulle sambandet mellan variablerna
MIN (mjolkindex) respektive NTM mot avkastning vara starkare dn for djuren med
avelsvirden baserat pa hdrstamningsindex. Gérdarnas resultat har jimforts med varandra
och resultatet visade att de genomiska testerna forutsdger djurens framtida prestationer,
mjolkavkastning, béttre.

Trenden é&r att fler och fler besittningar borjar anvidnda sig av genomiska tester pa sina
djur. I undersdkningen har data fran tva girdar anvénds, gard 1 som testade alla sina djur
genomiskt och gird 2 som anvénde sig av hirsamningsindex. Det dr utifrdn djurens
avelsvirden som varje besittning viljer tjurar for att folja sin avelsstrategi och for att fa
biasta mojliga ekonomi och djurhélsa i beséttningen. Denna undersékningen har
samband mellan mjdlkindex och avkastning samt NTM och avkastning beréknats. For
en av gardarna har ocksd samband mellan juverhilsa och avkastning studerats.

Avelsviérden for varje djur himtades ifran Kokontrollen och fran Vixa Sveriges databas
KOOL. I undersokningen ingick 106 djur fodda 2013 och 2014 fran gird 1 och 151 djur
fodda &r 2013 frin gard 2. Alla djuren var av rasen Holstein, men med en tolerans pa 6%
inblandning av annan ras. Avelsviardena har hdmtats frdn hosten efter att djuren foddes,
dvs fran hosten 2014 och hosten 2015.

NTM baserat pa genomiska tester ger med storre sékerhet svar pa djurets framtida
prestationer och underléttar avelsplaneringen vilket leder till att beséttningarna fér
friskare och hallbarare djur, vilket dr gynnsamt for foretagets ekonomi. Det gar dven att
dra slutsatsen att det dr virdefullt att vara med i kokontrollen d& mycket information
himtades dérifrdn och som korrigerade djurens avelsvirden.



SUMMARY

The breeding work carried out by Viking Genetics is part of a collaboration between the
Nordic countries Finland, Denmark and Sweden. It is in this collaboration, Nordic
Breeding Evaluation - NAV, breeding goal being developed and revised. In Sweden,
there were 330,800 dairy cows registered in June 2016, of which about 82% are
connected to the milk recording. It is from the milk recording that the breeding work
receives a lot of information. Through the milk recording and other reports, Sweden has
one of the most comprehensive sources of information for research on breeding. In the
breeding work, the economy is calculated for various aspects that are important, eg
udder health, yield and fertility, these get an economic value that weighed together to
form a total index - NTM. The purpose of NTM is to create profitable milk and meat
production. Since 2007, genomic tests have been used on farms to get a more accurate
genetic breeding value on our animals and to be able to calculate better prediction of
future performance of our animals.

The hypothesis was that the genomic tested animals should have stronger correlations
between MIN — milk yield and NTM - milk yield, than animals that are not genomic
tested. The result showed that the genomic tests better predicted the animals' future
performance in terms of milk yield.

The animal breeding value is used when bulls are chosen. The bulls should fit into the
herds breeding strategy to achieve the best production, animal health and farm economy.
The trend is that there are more and more herds that begin to make use of genomic tests
on their animals.

In the survey, two farms have been investigated, farm 1 that takes genomic tests on all
their animals and farm 2 using pedigree-based estimated breeding values. The animals
included in the survey were 106 cows from farm 1 born, 2013 and 2014 and 151 animals
from farm 2 born 2013. All the animals included in the survey were Holstein breed, but
with a tolerance of 6% interference from another breeds. Breeding values have been
collected from the autumn after the animals were born, 2014 and 2015, respectively.
Breeding values for each animal have been taken from the milk recording and from
Vixa Sweden's database KOOL. The relationship between milk index and yield ECM
(Energy corrected milk) and between NTM and yield ECM has been calculated. For
farm 2 the relationship between udder health and yield ECM has been investigated.

NTM based on genomic tests better predict response to animal future performance and
facilitates breeding planning, which means that the farmers get healthier and more
sustainable animals, which is beneficial to the farms economy.



INLEDNING

Bakgrund

Utifrdn uppsatta avelsmal arbetar Viking Genetics med att ta fram avelsmaterial som
passar for att malet skall uppnas. For att fa en mer 16nsam mj6lk och kottproduktion tog
man fram ett totalindex dér man lagt ekonomiskt vikt pa alla variabler, detta totalindex
heter NTM — Nordic Total Merit. Uppsatta mal ar att avelsarbetet skall ge en hog
produktion, god hélsa och funktionell exterior, med bésta mojliga totalekonomi. Genom
unika registreringar pa beséttningsniva hamtar Viking Genetics mycket information om
sina tjurar och deras dottrar. Tidigare anvidnde sig Viking Genetics endast utav
avkommebeddmning for sina tjurar for att faststdlla avelsindex. Under de senaste &ren
har det blivit mer och mer vanligt att anvinda sig av genomiska tester for att berdkna
avelsvirden.

Syfte

Syftet med undersdkningen &r att visa sambanden mellan djurens avelsvdrden och
verkligt utfall for djur som avlas efter genomiska tester och djur som avlas efter
hérstamningsindex och avkommebeddmning.

Mail

Malet med examensarbetet ér att undersoka sambandet mellan avelsvédrden och verklig
produktion for avelsvirdena som &dr baserade pa genomiska tester respektive
hérstamning. Avsikten &r att studera kvigors avelsvirden NTM, mj6lkindex (MIN) och
juverindex och jimfora dem med deras verkliga mjolkproduktion och juverhdlsa som de
har som mjolkkor. Hypotesen &r att det finns starkare samband mellan kvigors
avelsviarden baserade pa genomiska tester och framtida produktion &n mellan
avelsvirden baserade pa harstamningsindex och produktion.

Avgriansning

Undersokningen avgrénsas till att endast studera tva faktorer, en med hdg arvbarhet,
mjolkavkastning och en med 14g arvbarhet, juverhilsa. Undersdkningen begrinsas till 2
girdar, en som baserar avelsvirdena pi genomiska tester och en som baserar
avelsviardena pa hirstamningsindex. Malsdttningen var att alla djur som ingick i
undersokningen skulle vara fodda 2013 men for gédrden som anvdnde genomiskt testade
djur sa anvéndes djur fran tva arsklasser, ar 2013 och ar 2014. Mastitresistens studeras



endast pd girden med avelsvirden baserade pa hirstamningsindex, pa grund av for fa
djur i &rsklasserna pa gédrden med genomiskt testade djur.



LITTERATURSTUDIE

Mjolkkor

Enligt Statistiska Centralbyran fanns det 330 800 mjolkkor i Sverige i juni ar 2016, detta
ar en minskning med 11% sedan &r 2007. Under samma period hade invigningen av
mjolk pé landets mejerier minskat med 4%. Att inte minskningen for mjolken skett i
samma takt som minskningen av kor beror pé att den genomsnittliga avkastningen per
ko har 6kat. Aven antalet mjolkforetag har blivit firre. Sedan ar 2007 #r det en
minskning med 45%, frdn 7100 foretag till 3900 foretag, men den genomsnittliga
besittningsstorleken har okat frén 52 kor till 82 kor (SCB, 2017). Anslutna till Vixa
Sverige och kokontrollen dr cirka 82% av mj6lkkorna, av dessa djur sd utgér Holstein
cirka 55%. Den genomsnittliga avkastningen for dessa djur ar 10 452 kg ECM, SRB har
en genomsnittlig avkastning pa 9749 kg ECM (Vixa, 2016d).

Rasen Holstein

P& mitten av 1800-talet var storsta andelen av korna rodbrokiga i Sverige. Nagra fa
andra raser fanns vid den tiden ocksd men de var vildigt fa till antalet. Genom
korsningsavel foddes rasen SLB pa 1860-talet. Under 1959 togs den fOrsta importen av
Holstein-sperma in i Sverige fran Kanada, sperman kom fran tre olika tjurar i 600
glasbehallare. Av de tre tjurarna var det bara en som holl den kvalité pa sina avkommor
som efterfrigades, dottrar med bra produktion och fetthalt. Dock tyckte inte
mjolkkodigarna om exteridren pa Holsteindjuren och importen slutade. Aven 1967 kom
det in ett forslag om import av Holstein till Skdnesemins styrelse, som nekades. P&
1970-talets borjan startade en studie i Norge dér sperma frdn Holstein importerades, fran
lainderna  USA, Kanada och England. Sverige fick f{orfragan om att delta i
undersdkningen genom att goéra en parallellstudie, vilket man ville och studien utférdes
pa en halldndsk gard. P4 grund av undersokningens omfattning var resultatet litet men
det som framkom var néstan allt som man senare och med storre sikerhet kunde séga
om Holsteindjuren. Importen av Holstein-sperma fick sitt genomslag pa den svenska
marknaden &r 1976. En av de mest betydelsefulla tjurarna var Apache, vars sperma
importerades frdn USA. Hans soner visade goda resultat i avkommebedomningen och
utvecklingen tog fart. Under perioden 1976-1992 bytes SLB ut mot Holstein i véra
svenska besdttningar (Lindhé, 2009). I Sverige finns det endast cirka 50 stycken
mjolkkor kvar som dr 100% av rasen SLB, totalt finns det cirka 300 kor och kvigor som
ar inte dr korsade med Holstein (Skansen, 2017). Enligt Agria (2016) dr Holstein den
vanligast rasen, cirka 51% av de registrerade korna i Sverige &r av rasen Holstein.



Avelsvarden

Utifrén ett genomtidnkt och vélbalanserat avelsmal pagér ett urvalsarbete standigt for att
nd det uppsatta malet. Genom att aktivt soka efter djur som har de bista
forutséttningarna for att forbdttra en populationens medelvirde, sé kan dessa hittas och
anvindas som avelsdjur. Om syftet dr att fordndra en egenskap méste arbetet borja tidigt
eftersom en egenskapsfordndring inte sker Over en generation. Diremot blir
fordndringen bestdende generationen efter, pd grund av att fordndring da skett pa
genniva. Produktionsegenskaper paverkas av flera olika anlagspar och det dr darfor inte
lika 14tt att forutspa neddrvningen som for egenskaper som styrs av ett ensamt anlagspar.
For att mita hur pass vél djur passar in i en population sd anvdnder man sig av
fenotypvérden (observerbara egenskaper). Fenotyper paverkas av individens gener samt
miljon och slumpen. Nér ett avelsvirde skall beréknas studeras hur mycket individerna
avviker fran besdttningens medelvérde. Olika egenskaper har olika stor spridning och
variation. Finns det en tydlig spridning pa utfallet kan man med hogre sdkerhet vilja ut
de djuren som dr battre 4n medeltalet. Ju storre populationen dr desto littare &r det att
utfora bedomningar och jimforelser inom populationen, man kan dd med storre sékerhet
sdga att individen dr béttre &n medeltalen, &n om populationen skulle vara liten. Det &r
viktigt att man har mycket information om varje individ i populationen for att métningar
skall kunna genomforas korrekt och for att fa ett tillforlitligt resultat. For att samla
information om vara djur anvénder vi oss av rapporteringar och registreringar till olika
databaser. Registreringar och rapporteringar for mjolkrasen sker till kokontrollen,
seminbokforing, veterindrdata och slaktdata (Viking Genetics, 2008).

Arvbarhet

Arvbarhet kallas det uppskattade méttet pa hur stor del av den totala variationen hos
djuren som beror pé arvet. Med hjilp av all information som har rapporterats in och
registrerats i exempelvis kokontrollen kan arvbarheten for olika egenskaper berdknas.
Genom att gora registreringar pa djur som star i samma milj6 och far samma typ av
utfodring kan man enklare sortera bort miljoeffekter som paverkar djuret. Generellt har
exterior och produktionsegenskaper medelhdg till hog arvbarhet och fruktsamhet och
hélsoegenskaper har 14g arvbarhet. Fruktsamhet och hélsoegenskaper paverkas vildigt
mycket av den yttre miljon darfor har den 14g arvbarhet. Samband finns mellan vissa
egenskaper, dessa samband kan bero pa bade miljo och arvsanlag, for att méta detta
anvinder man sig av ett matt, genetisk korrelation, som maiter hur stor del av tva
egenskaper som hinger ithop pa grund av arvsanlaget. Detta 4r ndgot som avelsarbetet
maste ta hdnsyn till (Nilsson, 2009).

NAYV — Nordisk avelsviardering

Genom NAV, nordisk avelsvirdering, finns ett samarbete mellan Sverige, Finland och
Danmark. Det dr hiar som beslut om avelsmal tas och egenskapers ekonomiska virde
bestims (Vixa, 2016b). Tanken med samarbetet NAV ér att frimja mjolkproduktionen i



sina medlemslédnder. Genom ett effektivt arbete med avelsfrdgor vill man Oka
avelsframstegen inom raserna Jersey, Holstein och de nordiska réda raserna. Samarbetet
NAYV startades &r 2002 och dgs av FABA i Finland, Viéxa Sverige och Seges i Danmark
(Véxa, 2016c). Niar nya beslut skall fattas, exempelvis nya avelsmal s& kommer ett
forslag fran NAV som skickas ut till 4garna i respektive land dér forslaget tas omhand
och utvérderas, i Sverige ar det Styrgrupp Avel som tar hand om forslaget innan den
skickas till Husdjursndmnden och slutligen tar forslaget samma vég tillbaka for att
hamna hos NAYV igen sa att ett beslut om fordndring kan fattas. Fragor tar samma vig i
Danmark och Finland som i Sverige och NAV sammanstéller som sista instans.

Interbull

For att kunna anvédnda sig av tjurar fran flera ldnder, bildades en organisation ar 1994
som heter Interbull. Detta gjordes for att pa ett sikert sitt jimfora genetiska avelsvirden
rittvist pd avelstjurar som hdrstammar fran olika populationer. Idag utfor Interbull
avelsvérdering pa internationell niva utifrdn data frdn de lander som deltar, idag ar det
30 lander som dr knutna till organisationen. Interbull hanterar sju olika grupper av
egenskaper — juverhélsa, mjolkproduktion, hallbarhet, kalvningar, fruktsamhet, exterior
och bruksegenskaper. De olika miljoskillnader som finns mellan ldnder och alla kidnda
slaktskap hanteras. Genom Interbulls arbete blir det enklare och sdkrare att jamfora
tjurar fran olika ldnder (Vixa, 2016b).

Avkommebedomning

P& 1950-talet uppkom de moderna metoderna for avkommebedomning, man forutsatte
dé att en avkomma forvéntas ha en avkastning som motsvarar medeltalet for mor och
fars anlag (figur 1).

Avelsvirde Mor + Far

3 Forvantad avkastning

Figur 1. Formel for avkommors forvéntade avkastning (Lindhé, 2009).

Man anvinder tjurens dottrar for att fa fram tjurens avelsviarde. Som riktmérke for att
méta avkastning vill man ha 100 dottrar efter en tjur for att fa ett sd tillforlitligt
avelsvirde som mdjligt och har man fler dottrar blir avelsvirdet sdkrare. Niar man tittar
pa mastitresistens som inte har en lika hog arvbarhet som avkastning vill man gérna ha
150 dottrar for att fa fram ett tillforlitligt avelsvarde (Lindhé, 2009). Hérstamningsindex
ar baserat pa mor och farforidldrars mjolkindex och den nyfodda kalven har fatt sitt index
redan fore fodseln. Medelvirdet dr 100 (Nilsson, 2009). Praktiskt gir det till sd att en
tjur som har bra avelsanlag kops in av Viking Genetics, sperma samlas in for att frysas
ner i kdrl med flytande kvéve. Tjuren forflyttas sen till ett s& kallat véntestall, dar far han
sta till dess att han har fatt tillrdckligt med dottrar for en avkommebeddmning skall



10

kunna utforas. Om déttrarna har presterat bra sa kommer han att fa fortsétta att lamna
sperma annars gar han till slakt. De egenskaper som registreras hos ddttrarna dr bland
annat avkastning, mjolkfldde, juver, ben, klovar, tillvaxt, sjukdomar och kalvningar. Det
negativa med detta dr att det tar ménga &r innan tillrackligt manga dottrar &r fodda och
att de har kommit in i produktionen. Det krévs att dottrarna skall ha gétt in i produktion
for att en avkommebeddmning skall kunna genomforas (Nilsson, 2009).

Genomiska tester

Ar 2007 diskuterades det mycket om genomisk selektion, forskningen var i full géng och
det man inte riktigt visste var hur fort framstegen skulle komma och i vilken hastighet
det skulle vara pd fordndringen? Men man visste att fordndringarna skulle bli stora,
redan efter ett halvar kom de fOrsta resultaten baserat pad svenska djur for genomisk
selektion och metoden borjades anvéndas for att sortera ut intressanta tjurkalvar till avel
(Johansson, 2009). Genom att ta DNA-prov pd ungdjur kan man tidigt selektera bort de
djur som inte har de “rétta genetiska anlagen” for att bli en avelstjur. Ett DNA-test bestar
av ett blodprov eller ett harprov, testet kan tas redan pa den unga kalven. Genom
avldsning far man fram olika geners sammansittning och genetiska baspar. Som
referenspopulation till testen anvéndes de redan avkommebeddmda tjurarna. Det som &r
den storsta vinsten av denna typ av selektering &r att generationsintervallen forkortas
avsevart (Johansson, 2009).

NTM - Nordic Total Merit

NTM iér ett totalindex dér méilet ar att skapa en 16nsam mjolk- och koéttproduktion.
Genom att ldgga ett ekonomiskt virde pa varje egenskap som ar viktig ur ekonomisk
synvinkel kan man O6ka lonsamheten i mjolkforetagen. I grunden hédmtas information
fran besdttningarnas egna registreringar i kokontrollen samt registreringar frdn mejeri,
veterindrer, klovvardare, semineringar, slakterier med mera, detta skapar en unik
plattform med information som avelsmal kan baseras pa, med dessa unika registreringar
gor det NTM till virldens mest omfattande avelsmél. Man efterstravar stindigt ett
vélbalanserat avelsmél som ger mjolkforetagaren kor med forbéttrad hilsa, fruktsamhet,
avkastning och en funktionell exteriér (NAV, u.d.-a). Medelvérdet dr 0, djuren ligger
normalt mellan -20 till +20. Egenskapernas vikt dr olika och beror pad djurens ras och
kon (Nilsson, 2009).

Det fanns cirka 50 olika egenskaper som dr sammanvégda till 13 huvudgrupper, genom
aren kan de dndras beroende pa hur stor ekonomisk vikt egenskapen har eller om
avelsmaélet dndras sé& kan egenskapernas ekonomiska vikt fordndras (tabell 1).
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Tabell 1. Huvudgrupper inom NTM dér olika egenskaper ingar (Vixa, 2016a).

Hilsa Produktion Exterior
Honlig fruktsamhet Mjoélkindex Kropp
Kalvningsférmaga Tillvaxt Ben
Juverhélsa Juver

Ovriga sjukdomar
Klovhilsa
Overlevnad
Mjolkbarhet

Lynne

Mjolkindex — MIN

MIN (mjolkindex) ger information om djurets potential, ur genetisk synpunkt, vad det
géller att producera mjolk, fett och protein. Enligt NAV &r malet att producera
mjolkrdvara som motsvarar mejeriets betalningssystem”. Detta avelsmal medfor att
mjolkmangden minskar medan fett- och proteinhalterna kommer att 6ka, dd man idag far
betalt for halterna mer dn kilogram mjolk (NAV, u.a.-b). Betalningen for mjolken till
bonderna fran mejeriet baseras pa miangd och fett och protein. Dessutom kan bonderna
f4 olika betalt beroende pa mjolkens kvalitet och det forekommer ocksa olika typer av
tilligg, exempelvis kan gérdarna ha oberoende hidmtning och mingdtilligg (Arla,
2017b). Mjolkkornas mjolkindex baseras pa den verkliga avkastningen samt djurets
fordldrars mjolkindex (Svensk Mjolk, u.d).
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MATERIAL OCH METOD

Litteraturstudien har utforts med hjdlp av litteratur i bokform om avel och mjélkkor och
internetsidor som Nordisk Avelsvirderings hemsida, Vixa Sverige och sokningar pa
Google.

Data till undersdkningen samlades in under tva dagar hos Viking Genetics pa Omsro i
Skara med hjilp frin bitradande handledare Hans Stdlhammar. Informationen &r hdmtad
ur Viéxa Sveriges tjanst Kokontrollen och Vixa Sveriges interndatabas KOOL. Excel har
anvints for att behandla all data och samtliga statistiska samband och diagram med
undantag for grupperingstesten for juverhdlsa dar utfallet tagits fram med hjélp av
MiniTab. Undersokningen dr baserad pa djur fran tva hallindska besittningar, gérdarna
har kontaktats med hjdlp frdn Viking Genetics. Djuren har under hela unders6kningen
behandlats separat, och de har inte blandats om de &r fodda olika ar.

Djuren som ingar i undersdkningen var alla av rasen Holstein till minst 94%. Det fanns
alltsd ndgra djur med upp till 6% inblandning av ndgon annan ras. Det var vanligast att
djuren hade inblandningen av SRB.

Gard 1 testade alla sina kalvar genomiskt med ett fatal undantag (de djur som inte var
genomiskt testade ingdr inte 1 undersdkningen) och gard 2 anvidnde sig av
hirstamningsindex nir de bedomde avelsviarden pa djuren. Olika statistiska analyser har
gjorts for att undersoka hur starkt sambandet mellan de olika variablerna dr. De olika
variablerna som undersokts dr avkastning, mjolkindex (MIN), NTM och pd gird 2 har
dven juverhdlsoindex och forekomst av juverrelaterade sjukdomar studerats. Djur som ar
utgdngna pa grund av juverhdlsoproblem &r medriknade som behandlade djur i
undersdkningen.

Avkastningssiffrorna som anvénts i undersokningen dr djurens 305 dagars ECM (Energi
korrigerad mjolk), for de djur som inte har kommit upp i 305 dagars laktation har
avkastningen raknats fram och en uppskattad avkastning dr framtagen genom att ta antal
laktationsdagar delat med den avkastning de hade hittills och sedan multiplicerat det
med 305 dagar for att fa fram det uppskattade avkastningsvérdet. For att f4 ihop
tillrdckligt antal djur som var genomiskt testade i en och samma beséttning anvindes
data fran djur som var fodda bade 2013 och 2014. Fran gérd 1 ingick 50 djur fodda 2013
och 56 djur fodda 2014. Fran gard 2 ingick 151 djur fodda ar 2013.

Kvigornas avelsviarden dr hdmtade fran hosten efter fodelsearet, dvs fran hosten 2014
och hosten 2015. En regression har berdknats for bada girdarna, som visar hur mycket
avkastningen forvéntas stiga ndr mjolkindex dkar med en indexenhet.

P4 gard 2 med avelsvirden baserade pd hirstamningsindex genomfordes ett test dar
djuren grupperades efter deras mjolkindex som kviga och sedan gjordes en ny
gruppering efter deras mjolkindex som ko di mjolkindexet var paverkat av individens
egna mjdlkavkastning. I testet grupperades djuren in i fem ungefar lika stora grupper (28
- 31 djur/grupp) efter 6kat mjolkindex. Grupperna har jamforts med varandra for att se
hur manga djur som var kvar i samma grupp fore och efter forsta laktationen. P4 bdda
girdarna genomfordes ytterligare en test dir djuren blev indelade i tre lika stora grupper
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efter deras mjolkindex som kviga. Medelavkastningen ridknades ut for varje grupp och
jamfordes mot arsklassens totala medelavkastning.

Korrelation

Samband mellan olika variabler gér att rdkna ut genom att gora en korrelation,
berdkningen berdttar hur vidl ett stickprov stimmer Overens mot en rit linje.
Korrelationskoefficienten som framkommer genom utrdkningen berittar inte nagot om
linjens lutning utan endast om eller hur mycket den avviker frén linjen. I utrdkning far
man ut ett virde mellan +1 och -1, ju ndrmre +1 man ar, desto starkare &r sambandet =
maximalt positivt samband, och tvirtom om man kommer ndrmare -1 = maximalt
negativt samband. Om korrelationen &r 0 si finns det inget samband mellan de tva
variablerna. Genom korrelationen kan man inte f4 fram négon orsak eller anledning till
varfor det blir just som det blir, utan bara hur starkt sambandet &r. Sambandet mellan
exempelvis mjolkindex och avkastning skulle kunna vara 1agt pa grund av miljoaspekter,
alltsa kan en anledning till 1agt samband vara att beséttningen drabbats av en smitta eller
ett virus som paverkat avkastningen eller att det har varit en dalig period for kalvhilsan
(Vejde & Leander, u.a.-b).

Regressionsanalys

Regressionsanalys &r en statistiskanalys diar man vill fortydliga sannolikhetsgraden for
sambandet mellan en beroende variabel och en oberoende variabel. Man kan dven vilja
fortydliga ett samband genom att testa olika variabler och kombinationer i olika typer av
matematiska utrdkningar (Vejde & Leander, u.a.-a).

P-vérdet skall vara under 5% for att man ska kunna séga att det dr osannolikt att fa de
resultat man har fitt om noll hypotesen ar sann. Regressionskoefficienterna berdttar om
det 4r nigon lutning pa linjen. R*-virdet anger anpassningen till linjen, ju nirmre 0
virdet 4r desto svagare dr sambandet. R*-virdet visar regressionens forklaringsgrad, dvs
hur mycket av variationen i den beroende variabeln som forklaras av den oberoende
variabeln.
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RESULTAT

Korrelation inom géird och ar

Korrelationen mellan avelsindex som kviga — som ko, visar ett tydligt samband for
djuren frdn gard 1 som anvinde genomiska tester, vad det géiller avelsvirdet MIN som
kviga och som ko for respektive ar (korr: 0,87 och 0,92). Sambandet mellan NTM som
kviga och som ko (korr: 0,76 och 0,92) var inte lika starkt som sambandet for MIN, men
det var fortfarande ett vildigt tydligt samband. Tabell 2 visar att sambanden var lidgre for
gidrd 2 med avelsvirden baserade pa hirstamningsindex jamfort med gérd 1 med
avelsvérden baserat pd genomiska tester.

Tabell 2. Korrelation mellan avelsindex, MIN och NTM som kviga och som ko

Avelsindex Korrelation

Gaérd 1 — genomiskt testade

2013
MIN (kviga) - MIN (ko) 0,87
NTM (kviga) — NTM (ko) 0,76
2014
MIN (kviga) — MIN (ko) 0,92
NTM (kviga) - NTM (ko) 0,92

Gaérd 2 - hdrstamningsindex

2013
MIN (kviga) — MIN (ko) 0,71
NTM (kviga) - NTM (ko) 0,62

P& bdda gardarna fanns ett klart samband mellan avelsvirdena MIN som kviga och
NTM som kviga (korr: 0,46 - 0,59), det syntes dven att det fanns ett samband mellan
mjolkavkastning som ko och MIN som kviga (korr: 0,25 — 0,54). Déremot var
sambandet mellan NTM som kviga och mjo6lkavkastning som ko véldigt svagt (korr:
0,11 —0,30; tabell 3).
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Tabell 3. Korrelation mellan olika avelsindex, MIN och NTM som kviga och
mj élkavkastning som ko 305 dagars ECM (avk)

Avelsindex Korrelation

Gard | — genomiska tester

2013

MIN (kviga) - NTM (kviga) 0,50
MIN (kviga) - avk 0,44
NTM (kviga) - avk 0,12
2014

MIN (kviga) - NTM (kviga) 0,46
MIN (kviga) - avk 0,54
NTM (kviga) - avk 0,30

Gaérd 2 - hdrstamningsindex

2013

MIN (kviga) - NTM (kviga) 0,59
MIN (kviga) - avk 0,25
NTM (kviga) - avk 0,11

Korrelationen for avelsindex som ko och mjdlkavkastning som ko mitt i 305 dagars
ECM visar ett tydligt samband mellan mj6lkindex (MIN) som ko och avkastning som ko
(korr: 0,51 — 0,63) och att sambandet mellan NTM som ko och avkastning som ko (korr:
0,17 — 0,37) var svagt. Dock fanns det ett klart samband (korr: 0,35 — 0,61) mellan de
bada avelsvirdena MIN som ko - NTM som ko (tabell 4).
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Tabell 4. Korrelation mellan avelsindex MIN och NTM som ko och mj6lkavkastning
som ko mitt i 305 dagars ECM (avk)

Avelsindex Korrelation

Gaérd 1 — genomiskt testade

2013

MIN (ko) — NTM (ko) 0,35
MIN (ko) - avk 0,51
NTM (ko) - avk 0,17
2014

MIN (ko) — NTM (ko) 0,40
MIN (ko) - avk 0,52
NTM (ko) - avk 0,31

Gaérd 2 - hirstamningsindex

2013

MIN (ko) — NTM (ko) 0,61
MIN (ko) - avk 0,63
NTM (ko) - avk 0,37

For gard 1, som anvinde genomiska tester, var medelvirdena for bada &rens (2013 och
2014, fran tabell 3 och 4) korrelationer MIN(kviga) - avk 0,49, NTM (kviga)- avk 0,21,
MIN (ko) — avk 0,52 och NTM (ko) — avk 0,24.

Spridningen av avelsvérden visas i tabell 5, generellt kan man se att for bada gérdarna
var det storre skillnad pa spridningen for korna (MIN: 6,2 — 7,1; NTM: 5,6 — 6,5) &n vad
spridningen var for kvigorna (MIN: 4,6 — 6,8; NTM: 4,5 — 6,4). Virdena dndras och
spridningen forédndras efter att individens egna prestationer var inrdknade.
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Tabell 5. Spridning (standardavvikelse) av avelsindex MIN och NTM som kviga och
som ko

Produktionsfas MIN NTM

Gard 1 — genomiskt testade

2013
Kvigor +6,5 +6,1
Kor +6,7 +6,3
2014
Kvigor +6,8 +6,4
Kor +7,1 +6,5

Gard 2 - hirstamningsindex

2013

Kvigor +4,6 +4,5
Kor +6,2 +5,6
Regressionsanalys

Regressionsanalyserna visar att det fanns signifikanta samband pa bada gardarna mellan
MIN (kviga) och mjolkavkastning, dock var sambandet mycket svagt pa gard 2 med
hirstamningsindex baserade avelsviarden (figur 2 - 4). Mellan NTM (kviga) och
mjolkavkastning var det endast for &rsklassen 2014 pa gird 1 som det fanns ett
signifikant samband. Sambandet var dock svagt (figur 5 - 7).

Samband avkastning 305 dagar ECM (kg) och mjolkindex
(kvigor 2013)
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® 12305ECM Linjar (1a305 ECM)

Figur 2. Samband mellan 305 dagars ECM och mjdlkindex (MIN) som kviga pa gérd 1
som anvdnde genomiska tester, arsklass 2013 (P-virde 0,001).
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Samband avkastning 305 dagar ECM (kg) och mj6lkindex
(kvigor 2014)
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Figur 3. Samband mellan 305 dagars ECM som ko och mjolkindex (MIN) som kviga pa
gérd 1 som anvidnde genomiska tester, drsklass 2014 (P-virde <0,001).

Samband avkastning 305 dagar ECM (kg) och mjélkindex
(kvigor)
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Figur 4. Samband mellan 305 dagars ECM som ko och MIN som kviga pa géard 2 som
anvinde harstamningsindex (P-véarde 0,002).
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Samband NTM (kvigor) och avkastning 305 dagar ECM (kg)
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Figur 5. Samband mellan mjdélkavkastning som ko métt 305 dagars ECM och NTM som
kviga pé gird 1 som tog genomiska tester, arsklass 2013 (P-virde 0,403).
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Figur 6. Samband mellan mjdlkavkastning som ko métt 305 dagars ECM och NTM som
kviga pé gird 1 som tog genomiska tester, arsklass 2014 (P-virde 0,027).
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Samband NTM (kvigor) och avkastning 305 dagar ECM
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Figur 7. Samband mellan mjolkavkastning som ko matt i 305 dagars ECM och NTM
som kviga pa gird 2 som anvidnde héirstamningsindex (P-vérde 0,187).

Juverhilsa

Korrelationen for juverhdlsoindex som kviga med avelsvirdena MIN och NTM som
kviga och motsvarande for avelsvirden som ko, undersoktes pa gird 2 som anvénde sig
av harstamningsindex. Korrelationen for juverhdlsoindex och MIN é&r negativa for bade
kviga och som ko (-0,16 och -0,18) vilket beror pa att djur med hog avkastning har
hogre risk att drabbas av juverhidlsoproblem &n vad djur med lag avkastning har.
Sambandet for NTM — juverhilsoindex (korr: 0,39 — 0,45) var positivt for bade som
kviga och som ko (tabell 6).
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Tabell 6. Korrelation och spridning (standardavvikelse) for avelsvirde MIN och NTM
mot juverhilsa som kviga och som ko

Avelsindex Korrelation
Kviga - Ko

Juverhilsoindex(kor)-Juverhdlsoindex

(kviga) 0,61

Kviga

MIN - Juverhilsoindex -0,16

NTM - Juverhilsoindex 0,45

Kor

MIN - Juverhilsoindex -0,18

NTM - Juverhilsoindex 0,39
Juverhilsoindex — spridning Standardavvikelse
Kviga +5,1

Kor +6,7

I figur 8 gér det att se vilka djur som har blivit behandlade for mastit, i forhéllande till
mjolkindex som kviga och avkastning som ko.

Friska och mastitbehandlade djur
305 dagar ECM (kg) och mjolkindex
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Figur 8. Friska och mastitbehandlade djurs mjolkavkastning som ko matt i 305 dagars
ECM i forhallande till mj6lkindex som kviga pa gérd 2 som anvinde hirstamningsindex
(P-vérde 0,929).

Hogst andel behandlade djur finns i gruppen med juverhélsoindex som kviga pa 90 — 93,
hiar behandlades 25% av djuren (figur 9 och 10). Trenden var att djur med hogt
avelsindex for juverhilsa som kviga inte drabbades i lika hog grad av juverhélsoproblem
som djur med ldgre avelsindex (figur 10).
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Antal behandlade djur/ juverhélsoindexgrupp
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B Total antal ™ Antal behandlade

Figur 9. Antal mastitbehandlade djur och total antal djur sorterade efter juverhilsoindex
som kviga pa gird 2 som anvidnde hdrstamningsindex.
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Figur 10. Andel mastitbehandlade djur i varje juverhidlsoindexgrupp pa gard 2 som
anvinde hirstamningsindex. Djuren dr indelade i grupper efter juverhdlsoindex som
kviga.

Da de djur som utgétt ur produktion under forsta laktationen togs bort fran analysen
framgér det dnnu tydligare att djur med hogt juverhédlsoindex som kviga blev mer sillan
sjuka (figur 11 och 12)
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Antal behandlade djur av djur som ar 1
produktion (2017)
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Figur 11. Totalt antal djur med fullstidndig laktation samt antal mastitbehandlade djur pa
gard 2 som anvdnde hdrstamningsindex. Djuren &r indelade i grupper efter
juverhélsoindex som kviga.

Andel behandlade, levande kor
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Figur 12. Andel mastitbehandlade djur av totala antalet djur med fullstindig laktation
fordelat pa olika juverhdlsogrupper pa gard 2 som anvinde hdrstamningsindex. Djuren
var indelade efter juverhilsoindex som kviga.

Av de slaktade korna var 20% utgéngna pga. mastit eller hoga celltal. Det var hogre
andel av kor som behandlats for mastit bland de kor som slaktades under laktationen dn
av de som mjolkade under hela laktationen (tabell 7).
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Tabell 7. Overlevnadstal och andel mastitbehandlade kor pa gird 2 som anviinde
hﬁrstamningsindex

Antal Andel behandlade
(st) (%)

Alla kor 151 16 %

Levande kor 85 13 %

Utgéngna kor 66 20 %

Gruppering efter mjolkindex

I grupperingstestet pa gard 2 som anvénde hirstamningsindex delades djuren in i fem
grupper efter mjolkindex som kvigor och sedan omgrupperades efter djurens mjolkindex
som kor (tabell 8). Testet visade att de flesta av djuren som bytt grupp flyttade en grupp
antingen upp eller ner, nagra djur bytte tvd grupper och en ko flyttade sig fran grupp 1
till grupp 5. Flest djur stannade kvar i grupp 5. Aven i grupp 1 stannade manga djur (14
av 28). Det var vanligast for djuren i mellangrupperna att byta grupp.

Tabell 8. Gruppering efter mjolkindex som kviga respektive mjolkindex som ko pa gérd

2, som anvinde hirstamningsindex. Djuren dr indelade i 5 grupper dir grupp 5= djur

med hogst mjolkindex och grupp 1= ldgst mjolkindex. Antal over diagonalen anger djur

som flyttat upp en eller flera grupper mellan grupperingarna och antal under diagonalen
_anger djur som flyttat ner en eller flera grupper.

Grupp efter Mjolkindex 1 (ko) 2 (ko) 3 (ko) 4 (ko) 5 (ko) Totalt antal kor

(kviga)
1 (kviga) 14 9 3 1 28
2 (kviga) 6 9 10 3 2 30
3 (kviga) 7 7 8 1 30
4 (kviga) 1 4 7 9 9 30
5 (kviga) fo 1 3 9 20 33
Totalt antal kor (ko) 28 30 30 30 33 151

Gruppering efter mjolkindex och berikning av medelavkastning

Utfallet for testet dir djuren grupperades in i tre grupper efter deras mjolkindex som
kviga (grupp 1 lagst mjolkindex och grupp 3 hogst mjolkindex) visar att pa gérd 1 i
arsklass 2013 fanns en skillnad mellan grupp 1 och 3 pa 1268 kg ECM, detta motsvarar
12,8% av medelavkastningen for arsklassen (tabell 9). I arsklass 2014 var skillnaden
1358 kg mjolk mellan grupp 1 och 3, vilket motsvarade 13,4% av medelavkastningen av
arsklassen (tabell 10). P4 géard 2 var skillnaden mellan grupp 1 och 3 pd 777 kg mjolk,
vilket motsvarade 7,5% av arsklassens medelavkastning (tabell 11).
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Det var storre skillnad i medelavkastning mellan grupp 1 och 3 for gard 1 i bada
arsklasserna @n vad det var for djuren fran gard 2. Det visar att med genomiska tester
rangerades djuren pd ett sdkrare sétt efter deras framtida avkastning @n da

hirstamningsindex anvindes (tabell 9, 10 och 11). Grupperna ir indelade efter djurens
mjolkindex som kviga.

Tabell 9. Medelavkastning hos kor med 305 dagars ECM {6r djuren pd gard 1 som
anviande genomiska tester, arsklass 2013 grupperat efter mjolkindex som kviga (grupp
1=léi§st mjolkindex och grupp3= hé’)gst mjolkindex)

Antal djur Medelavkastning Procentuell avkastning i
(kg) forhallande till totalmedel
Grupp1 17 9008 90.8%
Grupp 2 16 10 523 106,0%
Grupp 3 17 10 276 103,5%
Alla 50 9924

Tabell 10. Medelavkastning som ko 305 dagars ECM f6r djuren pa gard 1 som anvénde
genomiska tester, arsklass 2014 grupperat efter mjolkindex som kviga (grupp 1=lagst
mjolkindex och grupp3= hégst mjolkindex)

Antal djur Medelavkastning Procentuell avkastning i
(k&) forhallande till totalmedel
Grupp 1 19 9423 92,9%
Grupp 2 18 10 208 100,7%
Grupp 3 19 10 781 106,4%
Alla 56 10 136

Tabell 11. Medelavkastning som ko 305 dagars ECM f6r djuren pa gird 2 som anvénde
hirstamningsindex, grupperat efter mjolkindex som kviga (grupp 1=ldgst mjolkindex
och grupp3= hégst mjolkindex)

Antal djur Medelavkastning Procentuell avkastning i
(kg) forhallande till totalmedel
Grupp 1 50 10 088 97,0%
Grupp 2 50 10 248 98,5%
Grupp 3 51 10 866 104,4%

Alla 151 10 404
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DISKUSSION

Forvantningar

Forvintningarna for bada girdarna och for bade kvigor och kor var att mjolkindex
(MIN) skulle ha ett starkare samband mot avkastning &n NTM. Samt att djuren fran gérd
1 med avelsvirden baserade pd genomiska tester skulle ha sdkrare resultat &n gard 2 med
avelsvirden baserade péd hiarstamning och att det skulle vara med hogre sékerhet. Dessa
forvintningar var baserade pa att de genomiska testerna borde rangera djuren med storre
sakerhet &n om man bara tittar pd hdrstamningsindex.

Gérd 1 med avelsvirde baserat pi genomiska tester

Utifrdn medeltalet av korrelationen for gérd 1 arsklass 2013 och 2014 framgick det att
sambandet var hogre mellan mjolkindex som kviga och avkastning som ko &n vad
sambandet var mellan NTM som kviga och avkastning som ko. For arsklass 2014 sa
fanns det ett vildigt starkt samband mellan MIN som kviga och MIN som ko (tabell 2),
detta beror troligen pé att det var manga djur, cirka 60% av djuren, i denna arsklassen
som inte hade haft laktation i 305 dagar utan mjolkavkastningen var berdknad utifran ett
farre antal laktationsdagar.

Gérd 2 med avelsvirden baserat pa hirstamning

Korrelationen mellan MIN som kviga och avkastning var 0,25, vilket &r lagt men om fler
djur ingétt i undersdkningen och miljéaspekter sorterats bort s& hade troligen sambandet
blivit starkare (tabell 3). Korrelationen mellan mjélkindex som ko och avkastning som
ko var hog (0,63) vilket antagligen beror pa all den vardefulla informationen som fanns i
kokontrollen (tabell 4).

Juverhilsa

Forvantningarna pad denna undersokningen var att ju béttre juverhélsoindex djuret har
desto béttre blir juverhélsan. Tittar man i tabell 5 ser man att korrelationen mellan MIN
som kviga respektive MIN som ko och juverhdlsa var negativ. Detta dr delvis som
forvéntat eftersom att de djur som har hog avkastning har hogre risk for att drabbas av
mastit och hoga celltal d&n vad djur med lag avkastning har. Mjolkindex och
juverhélsoindex péverkar varandra, de djuren som har hogt mjolkindex riskerar i storre
grad att raka ut for juverhélsoproblem pa grund av hog avkastning. Négon djupare
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analys av varje individ om varfor de har fatt mastit och vilken typ av mastit de har haft
har inte gjorts.

For juverhélsoindex fanns ett samband mellan djurens juverhdlsoindex och vilka som
drabbades av juverhélsoproblem. Miljon péverkade dven vilka djur som drabbades och
inte drabbades av juverhdlsoproblem. Djur med hog juverhilsoklass som kviga hade
mjolkproduktion ldngre &n djur med ett ldgre juverhdlsoindex. Av de utslagna djuren var
det 20% som nagon ging var behandlade eller utslagna pa grund av hogt celltal.

Slutsatserna av denna undersokning om juverhdlsa var att det fanns en tydlig trend att
djur med hogt avelsindex for juverhdlsa som kviga drabbades i mindre utstrickning av
mastit eller blev utslagna pa grund av juverhélsoproblem. Om undersdkningen haft fler
djur hade resultat formodligen varit &nnu klarare.

Mjolkpris

Regressionsanalyserna visade hur mycket mer korna skulle mjolka i genomsnitt om
avelsvirdet som kviga dkade med en indexenhet. Enligt regressionerna i figur 2 — 4
skulle avkastningen péd gird 2 6ka med 87,9 kg ECM f{or varje 6kad mjolkindexenhet.
Om man hdjer genomsnittet pd avelsviardet mjolkindex pa gard 2 med en indexenhet per
ar skulle man med dagens mjolkpris (350,1 6re konventionellt och 459,5 6re ekologiskt;
Arla, 2017a) oka intdkterna med 307,7 kronor/ ko och ér for en konventionell beséttning,
och for en ekologisk beséttning dkar intdkterna med 411,1 kronor/ko och ar.

Motsvarande berdkning for gard 1 innebar en 6kning med 99,7 kg ECM f{6r kvigor fodda
2013 och med 104,5 kg ECM for kvigor fodda 2014. Detta skulle leda till en
inkomstokning med 349,1 kronor/ko och ar for arsklassen 2013 och med 365,9 kronor/
ko och ér for arsklassen 2014. Om géarden dr ekologisk Okar ersdttningen med 458,1
kronor/ ko och ar for arsklassen 2013 och 488,7 kronor/ko och ar for arsklassen 2014.

Jimforelse mellan gdrdarna

Spridningen for avelsviardena MIN och NTM var generellt storre for bdda besittningarna
hos korna én for kvigorna, detta dr som forvéntat pa grund av att djurets egen avkastning
dé ar inkluderad.

Vid en jimforelse av korrelationerna mellan mj6lkindex och avkastning som ko pa bada
gérdarna ser man att skillnaden var storre for MIN som kviga dn for MIN som ko. Gérd
1 som anvinde genomiska tester hade MIN som kviga och mjolkavkastning en hogre
korrelation (0,49) jamfort med gard 2 som anvidnde hédrstamningsindex (0,25). For MIN
som ko och avkastning var korrelationerna mer lika, gard 1 (0,52) och gérd 2 (0,63).
Resultatet visar att for egenskapen, mjolkindex, som har hég arvbarhet far man tidigt
reda pa hur kvigan sannolikt kommer att prestera nir hon blir ko genom att ta genomiska
tester.
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Avelsvdrdena korrigeras allt eftersom ndr information om varje individ fanns registrerad
pa kokontrollen. Detta visar att virdet av att vara med i kokontrollen dr hogt. Mellan
djuren med bdsta MIN och sdmsta MIN var skillnaden storre for gard 1 som anvénde
genomiska tester dn for gard 2 som anvinde hirstamningsindex, detta beror formodligen
pa att avelsvirdena som &r baserade pa genomiska tester sikrare rangerar kvigorna efter
deras framtida avkastning.

Korrelationerna och regressionsanalyserna har fatt liknande resultat for kvigorna pd bada
gérdarna, resultaten visar att sambanden mellan MIN och avkastning &dr starkare dn
resultaten for NTM och avkastning. Detta beror pa att i NTM ar det flera egenskaper
som paverkar kvigans index medans MIN endast dr kvigans mj6lkproduktion.

For egenskapen mastitresistens, som har lag arvbarhet, har faktorer runt omkring
paverkan pa hur utfallet blir. Resultatet av undersdkningen visar att det var storre andel
av korna med lagt juverhilsoindex som drabbades av juverhélsoproblem dn kor med
hogt juverhdlsoindex. For att kunna slutfor en jamforelse for mastitresistens mellan de
tva tillvigagangssitten, skulle en undersokning om juverhilsa dven behovts goras pa
gérd 1 som anvidnde genomiska tester.

Baserat pé resultaten frdn detta arbete gar det att séga att beséttningar som anvénder sig
av NTM baserat pa genomiska tester med storre sédkerhet kan forutsdga djurets framtida
prestationer vad det géller mjolkavkastning. Det &r viktigt att balansera de olika
avelsvirdena for att fa héllbara djur som stannar i produktion och inte blir utslagna pa
grund av exempelvis juverhdlsoproblem. Friska djur dr béttre for gardens ekonomi dn
sjuka djur.

Verktyg for kokontrollen

Att ta fram ett verktyg dér lantbrukaren sjédlv kan ga in via Véxa Sveriges hemsida och
se denna typen av diagram och utrdkningar som upprittats i detta arbete skulle absolut
kunna fungera smidigt om all information som behdvs finns att tillgd i kokontrollen.
Under arbetets géng var det svart att fa tag i ungdjursredovisningen for gird 2 som
anvinde hédrstamningsindex. I den fanns alla avelsvdrden frdn hosten efter fodsel. Den
information som behdvs om en beséttnings djur for att kunna bygga ihop ett verktyg ar
305 dagars ECM, MIN och NTM. Givetvis gar det att fortsdtta bygga péd detta med fler
byggstenar som juverhédlsa och klovhdlsa men da behover dven gardens egna
anteckningar registreras.

NTM och MIN har enkelt kunnat tas fram genom tjansten KOOL som Viking Genetics
och Vixa Sverige anvinder sig av. Denna tjinst dr det endast ett fatal beséttningar som
har tillgéng till. For de besittningar som inte har KOOL ér det alltsa lite svdrare att ta
fram informationen som behdvs eftersom att man dd maste in i Kokontrollen for att
hidmta informationen. I kokontrollen finns mycket information att fa tag pd men ibland
ar den lite svart att hitta tyvérr. Mitt forslag till Vixa Sverige dr att man skall spara ner
avelsvirden som mjolkindex, NTM och juverhdlsa for varje individ s att varje
besédttning enkelt kan komma &t den information man vill ha. Efter det skulle man kunna
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utveckla ett verktyg dér mjolkproducenterna kan ga in och vilja vilken arsklass det &r
man vill kontrollera och fa upp diagram for hur det ser ut.

Tankar kring slutsats

Att aveln skulle bli bdttre sen de genomiska testerna kom &r det inte manga som tvivlar
pa dock ir det fortfarande manga beséttningar som inte tar genomiska tester. Vad detta
beror pa dr oklart men en teori dr att det extra moment eller arbete som lantbrukaren
maste utfora for att testet ska bli taget fir lantbrukaren att vélja bort att géra det. Att
testet kostar lite pengar kan ocksd paverka och gora att testet uteblir, framforallt nér
mjolkpriset dr lagt. For de storre besdttningar blir det fort stora summor. Det verkar som
att manga tycker att det d&r mycket inrapporteringar och dylikt 4andd och ska man da
lagga till ytterligare ett moment som dr att ta tester pa alla kalvarna sa kdnner nog manga
att tiden inte riktigt racker till. Men de besdttningar som har lyckats gora testet till en
rutin verkar valdigt ngjda.

Slutsats

e Det finns ett tydligt samband mellan kvigornas mj6lkindex och avkastningen i
forsta laktationen

e Avelsvirden baserat pa genomiska tester forutsidger kvigors framtida prestation i
form av mjolkavkastning bittre 4n avelsvirden baserat pd hirstamningsindex.

e Det dr virdefullt att registrera till kokontrollen didr mycket information
sammanstills och hanteras av Vixa Sverige.

e Sidkrare avelsviarden underlittar avelsplanering vilket leder till hallbara och friska
djur.

e FEkonomin gynnas av att besittningarna har mycket information om sina djur
som underlag for beslut.

e Om det gér att 6ka mjolkindexenheten med en enhet gar det att tjina mer pengar
pa varje ko/ar.

e FEtt verktyg for lantbrukarna i kokontrollen skulle vara anvdndbart, men det
forutsétter att informationen som behovs ar lattillgénglig.
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